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RECENZJA
dorobku naukowego dr Malgorzaty Karoliny Zbawickiej ze szczegolnym uwzglednieniem
prac:
1. Complete sequences of mitochondrial genomes from the Baltic mussel Mytilus

trossulus.

2. Scottish Mytilus trossulus mussels retain ancestral mitochondrial DNA: Complete
sequences of male and female mtDNA genomes.

3. Mitogenomics of recombinant mitochondrial genomes of Baltic Sea Mytilus mussels.
Identification and validation of novel SNP markers in European populations of marine
Mytilus mussels.

5. New SNP markers reveal largely concordant clinal variation across the hybrid zone
between Mytilus spp. in the Baltic Sea.

stanowigcych osiggniecie naukowe przedstawione w formie monotematycznego cyklu
zatytutowanego : , Wplyw hybrydyzacji i introgresji na struktur¢ genetyczng omulka
Mytilus trossulus”.

Sylwetka naukowa dr Malgorzaty Karoliny Zbawickiej

Pani doktor Malgorzata Karolina Zbawicka ukonczyta z wyroznieniem studia wyzsze na
Wydziale Biologii, Geografii i Oceanologii Uniwersytetu Gdanskiego w 1992 roku
uzyskujac tytut magistra biologii. W roku 1993 zostata zatrudniona na stanowisku asystenta w
Centrum Biologii Morza PAN w Pracowni Genetyki. Warsztat badawczy Habilitantka miata
okazje doskonali¢ podczas polrocznego stypendium Rzadu Francuskiego w Centre de CNRS
Genetique Moleculaire w Gif-sur-Yvette pod kierunkiem utytulowanego i zastuzonego dla
nauki Profesora Jean Claude Mounolou, zapoznajac sie z metodami badan mitochondrialnego
DNA.

Kierowanie grantem KBN w latach  1996-1997 pozwolilo Habilitantce na
finansowanie badan nad polimorfizmem mitochondrialnego DNA omutkow z polskiego
wybrzeza Morza Baltyckiego, a status wykonawcy w projekcie realizowanym w latach 1996-
1999 umozliwil aktywne uczestnictwo w zglebianiu problemu genetycznej réznorodnosci
malzy, co stato si¢ kanwa dla pézniejszych badan, ktérych wyniki opublikowano w artykule
zamieszczonym w Marine Biology: ,Mitochondrial DNA lineages in the European

populations of mussels (Myfilus spp.)” (20% wkiad pracy Habilitantki). Uczestnictwo w
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migdzynarodowym projekcie badawczym w latach 1997-1998, =z ktély*r'n wigzal sig
miesigczny pobyt Habilitantki na Uniwersytecie w Helsinkach, shizylo dalszemu
doskonaleniu warsztatu badawczego w zakresie badania mechanizméw powstawania
heteroplazmii u zwierzat. Prowadzone w ramach projektéw badawczych prace, pozwolily na
scharakteryzowanie haplotypow mtDNA populacji Mytilus trossulus z polskiego wybrzeza
Baltyku, a wykorzystanie tkanek somatycznych matzy jako zZrodio mtDNA umozliwito
identyfikacje siedemnastu wariantéw dhugosci gfownego rejonu niekodujacego u osobnikow
homo- 1 heteroplazmatycznych. Wyniki tych badan wskazujace na uzytecznos¢ wykorzystania
wariantow mtDNA do rozrozniania populacji omutkéw zostaly przedstawione w obronionej
w 2000 roku rozprawie doktorskiej ,,Zroznicowanie i transmisja mitochondrialnego DNA w
populacjach omuika AMyfilis trossulus z polskiego wybrzeza”, przygotowanej pod kierunkiem
dr. hab. Romana Wenne.

Po uzyskaniu stopnia doktora nauk biologicznych Pani dr Malgorzata Karolina
Zbawicka zostala adiunktem w macierzyste] placowce i kontynuowata badania nad
genetyczng roznorodnoscia malzy z rodzaju Mytilus. Status wykonawcy w realizowanym w
latach 2005-2008 projekcie umozliwil dr Zbawickie] uczestniczenie w pracach nad
rekombinacja mitochondrialnego DNA u przedstawicieli baltyckich populacji M. trossulus.
Do Jej zadan nalezaly: (i) okreSlanie pici malzy oraz (ii) amplifikacja 1 (iii)
sekwencjonowanie wyizolowanego z ich komoérek DNA. Za sukces calego zespolu
prowadzacego badania nalezy uzna¢ dostarczenie dowodow na powszechno$¢ zjawiska
rekombinacji mtDNA w komorkach malzy z rodzaju Mytilus.

W kontynuowanych badaniach nad cytoplazmatycznym dziedziczeniem u omutkow dr
Zbawicka zajmowala si¢ identyfikacja gatunkoéw w oparciu o trzy markery jadrowego DNA,
postulowane w latach 90 XX wieku przez Inoue 1 wspdtautoréw jako diagnostyczne dla trzech
gatunkow z rodzaju Mytilus. Istotnym wkiadem dr Zbawickiej bylo opracowanie nowej
diagnostycznej metody analizy jednego z tych markerow (EFbis). Stala si¢ ona uzytecznym
narzedziem w dalszej pracy nad omutkami, poswieconej miedzy innymi molekularnej
biogeografii morskich malzy.

Obecnie Habilitantka kontynuuje badania nad rozprzestrzenieniem morskich matzy
wykorzystujagc nowe wykryte markery molekularne SNP, wykazujace wysoki potencjal w
badaniu stref hybrydyzacji mieczakow z rodzaju Mytilus. W autoreferacie podaje miedzy
innymi, ze na opublikowanie oczekuja dane o: (i) obecnosci M. frossulus u wybrzezy
Grenlandii, (ii) odkryciu nieznanej formy hybrydy trzech taksonow Mytilus (M.
galloprovincialis, M. platensis 1 M. chilensis) na atlantyckim wybrzezu Argentyny, (iii)
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powstaniu  poludniowo-afrykanskich populacji M. galloprovincialis w drodze introdukgji
atlantyckiej, a nie jak sadzono srédziemnomorskiej formy tego gatunku.

Metode te, jak sugeruje Habilitantka mozna z powodzeniem wykorzystywaé takze w
pracach aplikacyjnych, np. do ustalania pochodzenia maizy w produktach spozywczych
dostepnych w sklepach.

Podnoszenie kwalifikacji w zakresie molekularnych technik badawczych, wspolpraca
naukowa w ramach licznych realizowanych ministerialnych projektow, uczestnictwo w
programach migdzynarodowych, takze wspétpraca w ramach sieci UE Network of Excellence
on Marine Genomics Europe (MGE), aktywny udziat w konferencjach migdzynarodowych i
krajowych, a w ostatnim roku zaproszenie do recenzowania publikacji nadestanych do Marine
Ecology i Ecology and Evolution wskazuja na wysoka aktywno$¢ naukowa Pani dr

Zbawickiej.

Ocena osiggnigcia naukowego przedstawionego w formie monotematycznego cyklu
publikacji.
PigC prac wskazanych przez Autorke jako monotematyczny zbior publikacji, stanowigcych
podstawe do ubiegania sig o stopient doktora habilitowanego to zespotowe artykuty, w ktorych
pierwszym autorem jest Habilitantka. Wktad wtasny dr Zbawickiej w osiagnigcia naukowe
zawarte w tych pracach zgodnie z Jej oswiadczeniem polegat na wspoludziale .. w
opracowaniu koncepcji i wigkszosci tekstu...” wszystkich wymienionych artykutéw. Ponadto
w trzech pierwszych pracach samodzielnie zebrata wszystkie proby malakologiczne i
okreslifa ple¢ badanych osobnikéw, przeprowadzita izolacje, amplifikacje¢ (PCR),
sekwencjonowanie i sktadanie surowych sekwencji DNA. W pracach [4] i [5] przeprowadzita
amplifikacj¢ DNA i przy uzyciu odpowiednich programow wyszukiwata SNP. We wszystkich
pracach odpowiedzialna byla za przeprowadzenie wigkszosci analiz pordwnawczych i
statystycznych, ktorych efekty zamiescita w postaci odpowiednich tabel i rysunkow.
Habilitantka okreslita swoj udzial w powstanie prezentowanych prac na blisko 70%.
Wprawdzie w dolagczonych oswiadczeniach zaden ze wspotautorow nie precyzuje
matematycznie stopnia swojego udziatu w przygotowanie publikacji, to jednak na podstawie
dotaczonego szczegblowego opisu zaangazowania poszczegblnych autoréw oceniam, ze
wymagane kryterium dominacji wktadu Habilitantki w osiagniecie zostato spetnione.
Osiagnigcie przedstawione do oceny dotyczy interesujacego zjawiska hybrydyzacji i
introgresji w populacjach Mytilus trossulus. Zjawisko swobodnego przeptywu genéw
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pomiedzy (pod)gatunkami nalezacymi do rodzaju Mytilus umozliwia, po iéiétosowaniu
odpowiednich narzgdzi molekularnych, postawienie hipotez na temat historii
rozprzestrzenienia omutkéw na kuli ziemskiej. Weryfikacja hipotez wymaga przede
wszystkim znalezienia w genetycznym materiale badanych zwierzat sekwencji
identyfikujacych poszczegolne populacje. Przedstawione do oceny osiagnigcie obejmuje
badania nad poszukiwaniem takich sekwencji zar6wno w mitochondrialnym jak i jadrowym
DNA omutkow.

Pierwsza z prac [1] przedstawia analiz¢ pelnych sekwencji mtDNA meskiego (M) i
zefskiego (F) haplotypu wystepujacych w Baftyku M. frossulus. Ustalono, ze haplotyp
pochodzacy z zefiskich komorek rozrodczych posiadat mata duplikacj¢ w obrgbie domeny
VDI zlokalizowanej w CR. Drugi haplotyp — izolowany z plemnikéw baltyckiego omutka -
byt typowym genomem M charakterystycznym dla M. edulis. Z poréwnania obu genomow
wynikato, ze F byl o 147 par zasad dluzszy niz M, a wigkszos¢ zaobserwowanych migdzy
nimi roznic byla zlokalizowana we wspomnianym rejonie VD1. Na podstawie analizy
badanych sekwencji DNA negatywnie zweryfikowano hipotez¢ o jadrowym pochodzeniu
heteroplazmii wariantow mtDNA. Ponadto w konkluzji stwierdzono, ze wysokie
podobienstwo migdzy meskim genomem (M) battyckiego M. trossulus i M. edulis wskazuje,
ze genom ten trafit do populacji omutkéw wystgpujacych w potudniowym Baltyku wskutek
introgresji z M. edulis zamieszkujacych Morze Potnocne. Niewielkie réznice w sekwencji
haplotypu F mtDNA z M. edulis i M. trossulus zamieszkujacych Baltyk wskazujy, ze
introgresja w tym genomie miata miejsce stosunkowo niedawno (kilka tysigcy lat temu).

W kolejnej pracy wchodzacej w sklad ocenianego osiggnigcia [2] analizowano
pochodzenie omutkéw wystepujacych u wybrzezy Wysp Brytyjskich. Kluczows kwestia,
rozwiazang w wyniku przeprowadzonych badan, bylo dostarczenie molekularnych
argumentow na mieszane pochodzenie M. trossulus wystgpujacych w Loch Etive (zachodnie
wybrzeze Szkocji). W oparciu o diagnostyke sekwencji jadrowego DNA wykazano posrednia
warto$é hybrydyzacji u szkockich matzy w poréwnaniu do populacji pétnocnoamerykanskich
(brak hybrydyzacji) i baltyckich (rozbudowana introgresja). Z kolei analiza
zsekwencjonowanych calych genoméw mitochondrialnych (jednego F i dwoch M) wykazata
wysokie podobienstwo mtDNA izolowanych ze szkockich i poéinocnoamerykanskich
populacji M. trossulus oraz ich duze zréznicowanie w poréwnaniu do genomow battyckich.
Na podstawie uzyskanych wynikow postulowano, ze zasiedlenie szkockiego wybrzeza przez

omutki nastapito pod koniec ostatniego zlodowacenia.



W kontynuowanych badaniach nad baltyckimi populacjami M trossulus,
poswieconych  szczegOlowej analizie zjawiska hybrydyzacji 1 introgresji  [3]
zsekwencjonowano 11 kompletnych haplotypow mtDNA M. frossulus. Jeden z nich byt
bardzo podobny do natywnego genomu tego gatunku, uwazanego wczesniej za catkowicie
wyeliminowany z baltyckich populacji. Autorka zidentyfikowala ten genom jako F o
zrekombinowane] strukturze z licznymi i dlugimi powtérzeniami w rejonie CR. Analiza
filogenetyczna wszystkich zsekwencjonowanych genoméw wykazata, ze rekombinacja w
obrgbie mtDNA jest ograniczona tylko do okolic gtéwnego rejonu niekodujacego. Z kolei
porownujac sekwencje kodujace dowiedziono, ze wszystkie genomy dziedziczone w linii
meskiej u badanych malzy wykazuja zwigkszong kumulacje podstawien niesynonimicznych.
Na podstawie analizy sekwencji F i M postulowano, ze zjawisko rekombinacji w obrebie
mtDNA poprzedza maskulinizacje genomu F o ile posiada on w rejonie CR fragment
podobny do M. Mechanizm nie jest jednak uniwersalny, poniewaz obserwowano takze
zmaskulinizowane genomy nie zawierajace tego fragmentu.

Uzyskane wyniki badan nad mtDNA w istotny sposob poszerzaja wiedze o mozliwych
sposobach przeplywu genow pomiedzy populacjami omutkow, dostarczajac jednoczesnie
przydatnych narzedzi do badania historii tych zdarzen. Zadeklarowany przez Habilitantke
dominujacy, a w moim przekonaniu nie podwazony przez wspolautoréw, udzial w pracach
wskazuje na dojrzatlos¢ dr Zbawickiej we wnioskowaniu i przeprowadzaniu dowodow
naukowych w oparciu o uzyskane wyniki.

Podjete badania nad jadrowymi markerami molekularnymi oparte na polimorfizmie
pojedynczych nukleotydow (SNP) przedstawione w pracach [4] i [5] dostarczyly kolejnych
wiarygodnych narzedzi stuzacych do odrézniania taksonoéw zaliczanych do rodzaju Mytilus i
ich hybryd. Autorka zidentyfikowata 37 potencjalnych SNP u trzech gatunkow omutkow: M.
trossulus, M. edulis i M. galloprovincialis. Wérod tych markerow odkryla 8 nowych SNP
zlokalizowanych w genach rodziny histonow, ktore proponuje jako diagnostyczne dla rodzaju
Mytilus w Europie. Pig¢ z nich réznicowato genom M. frossulus, dwa M. galloprovincialis
oraz jeden — M. edulis. Zastosowanie tych markeréw Autorka postuluje jako cenne narzedzie
w badaniach europejskich populacji omutkéw. Identyfikacja i walidacja uzyskanych
markeréw SNP zostala szczegéltowo przedstawiona w pracy [4]. Zastosowanie markerow
SNP do identyfikacji Mytilus spp. w strefie hybrydyzacji miedzy Morzem Baltyckim i
Cie$ninami Dunskimi pozwolito przyblizy¢ ztozonos¢ molekularnych zjawisk w populacjach

omulkéw tej strefy. Ponadto analiza uzyskanych wynikow, przedstawionych w pracy [5]



wskazuje na ogromny potencjal wykorzystania markeréw SNP w badaniu stref’ ilybrydyzacji
calego taksonu Mytilus.

Prace stanowigce oddane mi do oceny osiggniecie naukowe Pani doktor Matgorzaty
Karoliny Zbawickiej, na ktére skladaja si¢ - (i) zbadanie kompletnych sekwencji
reprezentatywnego zestawu 16 genomoéw mtDNA malzy z rodzaju Mytilus z populacji
ulegajacych hybrydyzacji i introgresji, (ii) raport o wystgpowaniu pierwotnych genomoéw
mtDNA M. frossulus w Europie, (iii) potwierdzenie sugestii, ze ewolucyjna niestabilnosé
mtDNA omutkow wystgpujacych w Baltyku ma zwiazek z wystepujaca w tym rejonie
hybrydyzacja, (iv) poparta wynikami sugestia na temat przyczyny maskulinizacji genomu
mitochondrialnego omutkow, (v) stwierdzenie, w oparciu o analize jadrowego tla, bliskiego
pokrewienstwa battyckich populacji malzy z M. frossulus, (vi) wykrycie nowych markerow
SNP, uzytecznych w badaniu stref hybrydyzacji omutkow - stanowia zwarty dorobek
naukowy zawierajacy nowe oryginalne dane na temat genetycznego zréznicowania w obrebie
rodzaju Mytilus, ze szczegblnym uwzglednieniem baltyckich populacji tych matzy. W
pracach przedstawiono efekty i mozliwe mechanizmy przeplywu genow mitochondrialnych
pomigdzy roznymi populacjami, takze weryfikujac dotychczasowe hipotezy o drogach
rozprzestrzenienia omutkéw. Wobec trudnosci w diagnozowaniu gatunkéw nalezacych do
rodzaju Mytilus w oparciu o dane morfologiczne, zaproponowane przez Autorke molekularne
narzedzie w postaci nowych SNP stanowi wazne 1 interesujgce zastosowanie w taksonomii
tych zwierzat. Zawarto$¢ ocenianych prac dowodzi, ze Habilitantka jest badaczem
stawiajacym hipotezy naukowe, ktore weryfikuje na drodze =zaplanowanych i
przeprowadzonych badan laboratoryjnych, ktorych wyniki umiejetnie analizuje
wykorzystujac odpowiednie programy statystyczne i bioinformatyczne.

Uwazam, ze przedstawione do oceny osiagniecie naukowe doktor Malgorzaty
Karoliny Zbawickiej ,,Wplyw hybrydyzacji i introgresji na strukture genetyczng omulka
Mytilus trossulus” odpowiada kryteriom stawianym kandydatom do stopnia doktora

habilitowanego w dziedzinie nauk biologicznych w dyscyplinie biologia.

Pozostaly dorobek naukowy dr Karoliny Malgorzaty Zbawickiej

Od poczatku naukowej aktywnosci zainteresowania Pani dr Matgorzaty Karoliny Zbawickie;j
dotyczyly analizy mitochondrialnego DNA, a w szczegolnosci wystepujacego u omutkow
(Mytilus spp.) unikalnego w swiecie zwierzat modelu dziedziczenia cytoplazmatycznego

DNA.



Efektem wspolpracy z zespotem prof. Jean Claude Mounolou z Centre de CNRS Genetique
Moleculaire, podczas poirocznego stazu w Gif-sur-Yvette we Francji bylo wspélautorstwo
artykutu poswigconego badaniom mtDNA stawonogéw - “Mitochndrial Genes Collectively
Suggest the Paraphyly of Crustacea with Respect to Insecta” opublikowanego w Journal of
Molecular Evolution. Wktad Habilitantki, wowczas mtodego badacza, w powstanie pracy
oceniono wysoko - na 20%. W okresie przed uzyskaniem stopnia doktora nauk biologicznych
mgr Zbawicka brafa aktywny udziat w szesciu krajowych i miedzynarodowych konferencjach
naukowych. Ponadto wygtosita referaty podczas szesciu krajowych konferencji tematycznych
oraz jednej miedzynarodowej. Na podkreslenie zastuguje fakt, ze obradach te] ostatniej
wystapita jako Invited Speaker.

Wyniki badan prowadzonych w ramach kierowanego przez Habilitantke grantu KBN
zwienczone przygotowaniem i obrona rozprawy doktorskiej zostaty opublikowane trzy lata po
uzyskaniu stopnia doktora nauk biologicznych w dwoch artykutach poswieconych
zroznicowaniu i transmisji mtDNA w populacjach omutka Myftilis trossulus zasiedlajacych
polskie wybrzeze -, Doubly uniparental transmission of mitochondrial DNA length variants
in the mussel Mytilus trossulus” (w Marine Biology) i “Mitochondrial DNA variation in
populations of the mussel Mytilus trossulus from the Southern Baltic” (w Hydrobiologii).

W okresie po uzyskaniu stopnia doktora nauk biologicznych Habilitantka brata udziat
jako wykonawca w realizacji krajowych i migdzynarodowych projektéw, co pozwolito Jej
kontynuowa¢ pracg nad genetyczng réznorodno$cia Mytilus spp. Pracujac nad jadrowymi
markerami uzywanymi w diagnostyce trzech gatunkéw omulkdw opracowata nowa metode
analizy markera EFbis, przydatna w dalszej pracy identyfikacyjnej. Informacje na temat tej
metody zamieszczono w publikacji ,Introgression and mitochondrial DNA heteroplasmy in
the Baltic populations of mussels Mytilus trossulus and M. edulis” (Marine Biology).

Efektem prowadzonych zespolowych prac na bogatym materiale malakologicznym (po 50
osobnikéw z 11 stanowisk) bylo stwierdzenie szerokiej introgresji alleli M. edulis z Morza
Potnocnego do Baltyckich populacji omutkow. Introgresja ta obejmowala zaréwno mtDNA
jak i dwa markery jadrowe. Z kolei introgresja w przeciwnym kierunku (z M. trossulus do M.
edulis z Ciesnin Dunskich) dotyczyta tylko markera jadrowego.

Wykorzystanie molekularnej metody diagnostycznej pozwolito przesledzié réznice
genetyczne pomiedzy (i) atlantyckimi i $rodziemnomorskimi, a takze (i)
sroédziemnomorskimi i czarnomorskimi populacjami M. galloprovincialis. Ponadto wykazano
wigksza niz sadzono czgstos¢ wystegpowania M. frossulus w populacjach pétnocno-

europejskich oraz obecnos¢ alleli tego gatunku w wodach Islandii, Morzu Barentsa i Morzu
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Biatym. Wyniki badan opublikowano w pracy ,Distribution of Myfilus taxa in European
coastal areas as inferred from molecular markers” (w Journal of Sea Research), w ktorej
udzial Habilitantki oceniono na 15%. W kolejnej zespolowej pracy “Molecular population
genetics of male and female mitochondrial genomes in subarctic Mytilus trossulus” (Marine
Biology), z 20% udzialem dr Zbawickiej przedstawiono wyniki badan nad pochodzeniem
Europejskich populacji M. frossulus, u ktorych zachowat sie rodzimy mtDNA. Zastosowane
przez zespot analizy wskazaty Zachodni Atlantyk jako zrodto tych matzy, a wyniki datowania
tego wydarzenia na prawdopodobiefistwo inwazji omutkéw bez udziatu cztowieka.

W okresie po uzyskaniu stopnia doktora Hablilitantka poza publikacjami stanowigcymi
osiggniecie naukowe, zaprezentowata wyniki swoich badan w 9 artykutach zamieszczonych
w czasopismach znajdujgcych si¢ w bazie Journal Citation Reports o lacznym IF = 23,437
oraz w 23 wystgpieniach podczas konferencji gléwnie o miedzynarodowym zasiegu.
Wymiernym efektem badafn molekularnych prowadzonych z Pani dr Zbawickiej sg takze
zdeponowane w GenBank sekwencje nukleotydowe, w wigkszosci pochodzace od
przedstawicieli roznych populacji M. trossulus.

W uznaniu dla kompetencji Habilitantki w molekularnej diagnostyce Myrilus spp.
Zaproszono Jg migdzy innymi do uczestnictwa w europejskim programie BONUS plus, do
realizacji projektu dotyczacego badania genetycznej bioréznorodnosci organizméw zyjacych
w Morzu Baltyckim. Dr Zbawicka odpowiedzialna byta za cze$¢ badan poswieconych
rodzajowi Mytilus. W efekcie tej wspolpracy powstata publikacja ,,Genetic biodiversity in the
Baltic Sea: species-specific patterns challenge management” (w Biodiversity and
Conservation).

Catkowity dorobek naukowy doktor Zbawickiej obejmuje tacznie 15 artykutdow, z
czego prawie wszystkie (14) opublikowane zostaly po uzyskaniu stopnia doktora. Wszystkie
prace zamieszczono w czasopismach z bazy JCR, a ich sumaryczny Impact Factor zgodnie z
rokiem wydania wynosit 38,646. Laczna liczba punktéw ministerialnych jakie uzyskata
Habilitantka za wymienione publikacje to 455, liczba cytowan wg bazy WoS 297 (bez
autocytowan - 254), a indeks Hirscha (WoS) 10. W dorobku Habilitantki znajduje si¢ takze 36
wystapien konferencyjnych (22 podczas konferencji zagranicznych i 14 - odbywajacych sie w
Polsce), a takze zdeponowane w GenBank liczne sekwencje mtDNA i mRNA, izolowane
glownie z Myftilus trossulus.

Po zapoznaniu si¢ z calym dorobkiem naukowym doktor Malgorzaty Karoliny
Zbawickiej uwazam, ze jest on dojrzaly naukowo i merytorycznie poprawny. Zostal tez
znacznie powigkszony po uzyskaniu stopnia doktora. Aktywnos¢ naukowa Habilitantki wnosi
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cenny wkiad w rozw¢] malakologii i molekularnej biogeografii tym samym spelnia
wymagania stawiane kandydatom do stopnia doktora habilitowanego w dziedzinie nauk

biologicznych w dyscyplinie biologia.

Ocena dzialalnosci dydaktycznej, popularyzatorskiej oraz organizacyjnej.

Pani doktor Malgorzata Karolina Zbawicka od 1993 roku jest zawodowo zwigzana z
Polska Akademia Nauk, dlatego nie posiada obowiazkéw dydaktycznych. Pomimo to w
latach 2001-2002 prowadzita kursy biologii dla licealistow, uczestniczyta w Baltyckim
Festiwalu Nauki i w Gdanskim Pikniku Naukowym prezentujac nowoczesny sprzet
laboratoryjny wykorzystywany w badaniach DNA. Byla tez autorka wyktadu ”Zastosowanie
polimorfizmu pojedynczych nukleotydow (SNP) w genetyce populacji”, ktory wyglosita
podczas kursu technik PCR w parku naukowo-technologicznym w Gdyni. W poczatkowym
okresie pracy opiekowala si¢ takze laboratoryjna czescia dwoch prac magisterskich
przygotowywanych na Wydziale Biologii i Oceanologii Uniwersytetu Gdanskiego.

O zdolnosciach organizacyjnych Habilitantki swiadczy skutecznos¢ w pozyskiwaniu
funduszy na prowadzone badania — w okresie zatrudnienia kierowala projektem
ministerialnym, a w siedmiu innych otrzymata status wykonawcy.

Przedstawiony wyzej dorobek dydaktyczny, popularyzatorski i organizacyjny oceniam
pozytywnie 1 uwazam, ze takze w tym zakresie Pani doktor Matgorzata Karolina Zbawicka
spelnia wymagania stawiane kandydatom do stopnia doktora habilitowanego w dziedzinie

nauk biologicznych w dyscyplinie biologia.

Podsumowujac oceny poszczegdlnych elementéw dorobku dr Malgorzaty Karoliny
Zbawickiej, ze szczegolnym uwzglednieniem prac stanowiacych podstawe wniosku
habilitacyjnego ,,Wplyw hybrydyzacji i introgresji na struktur¢ genetyczng omulka
Mpytilus trossulus” stwierdzam, ze dorobek ten spelnia wszystkie wymogi okreslone w art. 16
Ustawy z dnia 14.03.2003 r. o stopniach i tytule naukowym oraz o stopniach i tytule w
zakresie sztuki (Dz. U. Nr 65 poz.595, ze zmianami Dz. U. z 2005 r. Nr 164, poz. 1365, Dz.
U. 22010 r. Nr 96, poz.620 i Nr 182, poz. 1228 oraz Dz. U. z 2011 r. Nr 84, poz455) i wnoszg
do Wysokiej Rady o dopuszczenie dr Malgorzaty Karoliny Zbawickiej do dalszych etapow

postepowania habilitacyjnego.

Prof. dr hab. Elzbieta Zbikowska
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